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题目：我国非伤寒沙门菌对多粘菌素的耐药现况及 mcr-1 基因携带概况 

作者：曹阳; 遇晓杰; 韩营营;  李杰 1，阚飙 1，闫梅英 1 

 
 

————————————审稿专家意见与答复————————————— 

 

初审专家意见及作者修改说明： 

 

专家意见： 

 

1 本文使用表型方法检测了 404 株我国分离的食源性沙门菌、人源性沙门菌及动

物源性沙门菌对多粘菌素的耐药情况，使用 PCR 方法检测了这些菌株携带 mcr-

1基因的情况，并对多粘菌素的耐药阈值判定折点进行了探讨。作者发现 7 株同

时耐多粘菌素及三代头孢的菌株，且在我国首次发现人源产 ESBLs 的沙门菌携

带 mcr-1基因的情况。作者还建议以 8µg/ml 为耐药阈值判定折点。 

    

2 本文试验设计合理、方法可靠、结果可信，讨论透彻。本文提供的沙门菌中检

测多粘菌素耐药以及 mcr-1基因的检测方法对广大疾病控制工作这有较好的参

考意义。同时本文的结果也提示我国沙门菌中存在通过质粒介导而导致多粘菌素

耐药播散的可能性，需要加强耐药监测。 

3 本文围绕当前最新发现粘菌素 mcr-1基因进行了充分研究及分析，切合目前我

国及全球遏制细菌耐药热点议题，建议尽快发表。 

  本文的英文摘要中某些词语的用法需要斟酌，建议作者进行修改。 

 

二审意见： 

本文测定了 404 株我国分离的不同来源（食品、人、动物）沙门菌对多粘菌素的

耐药情况，并使用 PCR 方法检测了这些菌株携带当前研究热点的 mcr-1基因的

情况；根据实验结果对多粘菌素的耐药判定折点进行了探讨（作者还建议以 8µg

/ml 为耐药阈值判定折点）。作者发现我国沙门菌对多粘菌素的耐药水平在 10%

左右，发现 7 株同时耐多粘菌素及三代头孢的菌株，且首次发现人源产 ESBLs

的鼠伤寒沙门菌携带 mcr-1基因，且 mcr-1基因及产 ESBLs 的基因均位于一个

可高水平转移的多重耐药大质粒上。 

  mcr-1基因介导了细菌对抗生素最后一道防线-粘菌素的耐药性，且该抗性可

以在细菌之间进行水平转移或扩散，这是当前细菌耐药面临的严重问题。鉴于细

菌耐药特别是多重耐药在世界范围的严重威胁，本研究切合实际需要、从科研角

度阐释了我国沙门菌的耐药（多粘菌素）现状，提出需要进一步加强耐药监测，



对我国药物使用决策提供了一定的科学依据。另外，文章使用的检测方法及策略

对我国科研人员、特别是基层疾控及科研人员进行类似研究提供了很好的参考。

本研究方法可靠、设计合理、结果可信，讨论充分。建议尽快发表。 

 

作者答复： 

英文摘要已修，其他问题已修改。 

 

定稿会意见： 

 

1 本稿件针对我国非伤寒沙门菌进行耐药性检测，并进行 mcr-1 基因的检测。系

统提供了我国沙门菌的多耐药特征和 mcr-1 基因通过质粒传递的现象，具有重要

的科学意义。 

  

2 建议对文章的内容进行必要的压缩和调整，文章共有 6个表格，4个图，可以

做调整，材料方法学中的如 PFGE 方法参考文献即可，没有必要进行全面描述。

文章整体应突出重点，对相关内容进行必要的梳理。 

建议文章内容调整后，全文发表。 

  

作者修改说明： 

已对表格进行删减。对文章内容进行梳理精简。 

 

 

 

 

 

 

 
本文经这次修改后，基本达到要求，可以发表，谢谢！ 

 

 


