审稿意见与作者修改说明（稿号：2019-0311 ）
——————————————初审专家意见与作者修改说明—————————————
审稿意见1：
文章描述了我国浙江省不同宿主来源的狂犬病病毒L基因序列的变异特征，分别在核苷酸颌氨基酸序列上进行了比对和分析。狂犬病病毒受进化规律尚未被很好的阐述，由于受宿主和地域等因素的影响。本文将宿主和地域等因素与序列变异特征想结合，对于进一步了解狂犬病病毒的时空进化是十分有帮助的。可以进一步了解我国狂犬病的发生、发展和演化规律，对于2030年消除犬传人狂犬病具有重要意义。 文章还有部分错误，已经在修改稿中标注，请作者逐条修改。 

作者答复：
1、 同意审稿专家对摘要的修改，结合本次修订对应英文。
2、 同意审稿专家对引言、材料与方法1.1、结果2.1的修改。
3、 同意审稿专家意见，重新描述犬和人分离到的参比序列与D01和D02之间nt/aa差异。
4、 同意审稿专家对讨论部分的修改，将使用不当的名词删除，简洁描述浙江LP的显著特征。
详细修改内容见正文。
审稿意见2：
修改文献上标。
作者答复：
1、 同意审稿专家对材料与方法1.2的修改。
详细修改内容见正文。
——————————————复审专家意见与作者修改说明—————————————
无其他意见，可发表。
——————————————定稿会意见与作者修改说明——————————————
本文经这次修改后，基本达到要求，可以发表，谢谢！
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