审稿意见与作者修改说明（稿号：2020-0153）

——————————————初审专家意见与作者修改说明—————————————
专家意见：
初审专家意见及作者修改说明：
问题1：稿件所述研究设计合理、内容科学、结论清晰，对病原检测方法的改进有较大提示作用。稿件需修改内容已在文中标明，作者参考。
1、 精简方法内容，如：本研究通过制备纯化cas12a蛋白，构建副溶血弧菌guide RNA，建立副溶血弧菌CRISPR荧光检测系统，以检测副溶血性弧菌为例验证CRISPR细菌检测系统的有效性证。
2、 未明确阈值设定及CT值判定标准，如何判定阴性、阳性？
3、 图例应在图下面
4、 建议增加对比荧光定量PCR与CRISPR-VP检测平台的优缺点，提出CRISPR-VP检测平台的优势
回复：
[bookmark: _GoBack]1、已按照专家意见进行修改。
2、本研究方法非传统荧光定量PCR，仅通过对反应荧光的检测，不涉及荧光PCR程序上的设定。
3、已按照要求修改。
4、已按要求对CRISPR-VP检测方法的优点进行修改，会在后续研究中增加与荧光定量PCR的对比研究。
问题2：文章整体结构合理，内容充实，叙述清晰，紧扣科研前沿，具有重要的应用前景。修订意见如下：
1、规范使用图标标注、参考文献。
2、 2.3部分基于CRISPR/cas12a蛋白的副溶血性弧菌检测平台的建立是本文的重点，请详细描述。 
3、讨论部分背景信息过多，应讨论此技术在病原体检测应用的现状，与其他技术比较的优缺点。
回复：1、已按照要求对文章中图表和参考文献格式进行修改。
2、已对2.3部分基于CRISPR/Cas12a蛋白检测副溶血弧菌的建立部分进行详细介绍。
3、已删除部分背景信息，增加了该技术在病原体检测领域应用现状部分的内容，与其他检测技术也进行了对比分析。
问题3：
1、 电泳图有没有更好的图片，作为论文目前这个图片不太合格。
2、 图表题双语；撰写格式不太规范，建议多看相关文。
3、 文章讨论处必须简言概括文章创新点和局限性，如谁开始这个蛋白的研究。
回复：
1、 已对电泳图进行修改。
2、 已对图表题进行双语标注，按照要求更改格式。
3、 已按照专家意见修改。
——————————————复审专家意见与作者修改说明—————————————
专家意见：
已按照专家意见修改。同意发表。



审稿意见与作者


修改说明（稿号：


2020


-


0153


）


 


 


――――――――――――――


初审


专家意见与作者


修改说明


――


――


―――――――――


 


专家意见：


 


³õÉó×¨¼ÒÒâ¼û¼°×÷ÕßÐÞ¸ÄËµÃ÷£º


 


ÎÊÌâ


1


£º


¸å¼þËùÊöÑÐ¾¿Éè¼ÆºÏÀí¡¢ÄÚÈÝ¿ÆÑ§¡¢½áÂÛÇåÎú£¬¶Ô²¡Ô­¼ì²â·½·¨µÄ¸Ä½øÓÐ½Ï´óÌáÊ¾


×÷ÓÃ¡£


¸å¼þÐèÐÞ¸ÄÄÚÈÝÒÑÔÚÎÄÖÐ±êÃ÷£¬×÷Õß²Î¿¼¡£


 


1


¡¢


 


¾«¼ò·½·¨ÄÚÈÝ£¬Èç£º±¾ÑÐ¾¿Í¨¹ýÖÆ±¸´¿»¯


cas12a


µ°°×£¬¹¹½¨¸±ÈÜÑª»¡¾ú


guide RNA


£¬


½¨Á¢¸±ÈÜÑª»¡¾ú


CRISPR


Ó«¹â¼ì²âÏµÍ³£¬ÒÔ¼ì²â¸±ÈÜÑªÐÔ»¡¾úÎªÀýÑéÖ¤


CRISPR


Ï¸¾ú¼ì


²âÏµÍ³µÄÓÐÐ§ÐÔÖ¤¡£


 


2


¡¢


 


Î´Ã÷È·ãÐÖµÉè¶¨¼°


CT


ÖµÅÐ¶¨±ê×¼£¬ÈçºÎÅÐ¶¨ÒõÐÔ¡¢ÑôÐÔ£¿


 


3


¡¢


 


Í¼ÀýÓ¦ÔÚÍ¼ÏÂÃæ


 


4


¡¢


 


½¨ÒéÔö¼Ó¶Ô±ÈÓ«¹â¶¨Á¿


PCR


Óë


CRISPR


-


VP


¼ì²âÆ½Ì¨µÄÓÅÈ±µã£¬Ìá³ö


CRISPR


-


VP


¼ì²âÆ½


Ì¨µÄÓÅÊÆ


 


»Ø¸´£º


 


1


¡¢


ÒÑ°´ÕÕ


×¨¼ÒÒâ¼û½øÐÐÐÞ¸Ä¡£


 


2


¡¢±¾ÑÐ¾¿·½·¨·Ç


´«Í³Ó«¹â


¶¨Á¿


PCR


£¬


½öÍ¨¹ý¶Ô·´Ó¦Ó«¹â


µÄ


¼ì²â£¬²»Éæ¼°Ó«¹â


PCR


³ÌÐò


ÉÏµÄ


Éè¶¨¡£


 


3


¡¢


ÒÑ°´ÕÕÒªÇóÐÞ¸Ä¡£


 


4


¡¢ÒÑ°´


ÒªÇó¶Ô


CRI


SPR


-


VP


¼ì²â·½·¨


µÄ


ÓÅµã


½øÐÐÐÞ¸Ä£¬»áÔÚºóÐøÑÐ¾¿ÖÐÔö¼ÓÓëÓ«¹â¶¨Á¿


PCR


µÄ


¶Ô±È


ÑÐ¾¿


¡£


 


ÎÊÌâ


2


£º


ÎÄÕÂÕûÌå½á¹¹ºÏÀí£¬ÄÚÈÝ³äÊµ£¬ÐðÊöÇåÎú£¬½ô¿Û¿ÆÑÐÇ°ÑØ£¬¾ßÓÐÖØÒªµÄÓ¦ÓÃÇ°¾°¡£


ÐÞ¶©


Òâ¼ûÈçÏÂ£º


 


1


¡¢


¹æ·¶Ê¹ÓÃÍ¼±ê±ê×¢¡¢²Î¿¼ÎÄÏ×¡£


 


2


¡¢


 


2.3


²¿·Ö»ùÓÚ


CRISPR/cas12a


µ°°×µÄ¸±ÈÜÑªÐÔ»¡¾ú¼ì²âÆ½Ì¨µÄ½¨Á¢


ÊÇ


±¾ÎÄµÄÖØµã£¬Çë


ÏêÏ¸ÃèÊö¡£


 


 


3


¡¢ÌÖÂÛ²¿·Ö±³¾°ÐÅÏ¢¹ý¶à£¬Ó¦ÌÖÂÛ´Ë¼¼ÊõÔÚ²¡Ô­Ìå¼ì²âÓ¦ÓÃµÄÏÖ×´£¬ÓëÆäËû¼¼Êõ±È½ÏµÄÓÅÈ±


µã¡£


 


»Ø¸´£º


1


¡¢


ÒÑ°´ÕÕ


ÒªÇó¶Ô


ÎÄÕÂ


ÖÐÍ¼±íºÍ²Î¿¼ÎÄÏ×¸ñÊ½½øÐÐÐÞ¸Ä¡£


 


2


¡¢ÒÑ¶Ô


2.3


²¿·Ö


»ùÓÚ


CRISPR/C


as12a


µ°°×


¼ì²â¸±ÈÜÑª»¡¾úµÄ½¨Á¢²¿·Ö½øÐÐÏêÏ¸½éÉÜ¡£


 


3


¡¢


ÒÑÉ¾³ý²¿·Ö±³¾°ÐÅÏ¢£¬Ôö¼ÓÁË¸Ã¼¼ÊõÔÚ²¡Ô­Ìå¼ì²âÁìÓò


Ó¦ÓÃÏÖ×´


²¿·ÖµÄÄÚÈÝ£¬ÓëÆäËû¼ì²â


¼¼ÊõÒ²½øÐÐÁË¶Ô±È·ÖÎö¡£


 


ÎÊÌâ


3


£º


 


1


¡¢


µçÓ¾Í¼ÓÐÃ»ÓÐ¸üºÃµÄÍ¼Æ¬£¬×÷ÎªÂÛÎÄÄ¿Ç°Õâ¸öÍ¼Æ¬²»Ì«ºÏ¸ñ¡£


 


2


¡¢


Í¼±íÌâË«Óï£»×«Ð´¸ñÊ½²»Ì«¹æ·¶£¬½¨Òé¶à¿´Ïà¹ØÎÄ


¡£


 


3


¡¢


ÎÄÕÂÌÖÂÛ´¦±ØÐë¼òÑÔ¸ÅÀ¨ÎÄÕÂ´´ÐÂµãºÍ¾ÖÏÞÐÔ£¬ÈçË­¿ªÊ¼Õâ¸öµ°°×µÄÑÐ¾¿¡£


 


»Ø¸´


£º


 




审稿意见与作者 修改说明（稿号： 2020 - 0153 ）     —————————————— 初审 专家意见与作者 修改说明 —— —— —————————   专家意见：   初审专家意见及作者修改说明：   问题 1 ： 稿件所述研究设计合理、内容科学、结论清晰，对病原检测方法的改进有较大提示 作用。 稿件需修改内容已在文中标明，作者参考。   1 、   精简方法内容，如：本研究通过制备纯化 cas12a 蛋白，构建副溶血弧菌 guide RNA ， 建立副溶血弧菌 CRISPR 荧光检测系统，以检测副溶血性弧菌为例验证 CRISPR 细菌检 测系统的有效性证。   2 、   未明确阈值设定及 CT 值判定标准，如何判定阴性、阳性？   3 、   图例应在图下面   4 、   建议增加对比荧光定量 PCR 与 CRISPR - VP 检测平台的优缺点，提出 CRISPR - VP 检测平 台的优势   回复：   1 、 已按照 专家意见进行修改。   2 、本研究方法非 传统荧光 定量 PCR ， 仅通过对反应荧光 的 检测，不涉及荧光 PCR 程序 上的 设定。   3 、 已按照要求修改。   4 、已按 要求对 CRI SPR - VP 检测方法 的 优点 进行修改，会在后续研究中增加与荧光定量 PCR 的 对比 研究 。   问题 2 ： 文章整体结构合理，内容充实，叙述清晰，紧扣科研前沿，具有重要的应用前景。 修订 意见如下：   1 、 规范使用图标标注、参考文献。   2 、   2.3 部分基于 CRISPR/cas12a 蛋白的副溶血性弧菌检测平台的建立 是 本文的重点，请 详细描述。     3 、讨论部分背景信息过多，应讨论此技术在病原体检测应用的现状，与其他技术比较的优缺 点。   回复： 1 、 已按照 要求对 文章 中图表和参考文献格式进行修改。   2 、已对 2.3 部分 基于 CRISPR/C as12a 蛋白 检测副溶血弧菌的建立部分进行详细介绍。   3 、 已删除部分背景信息，增加了该技术在病原体检测领域 应用现状 部分的内容，与其他检测 技术也进行了对比分析。   问题 3 ：   1 、 电泳图有没有更好的图片，作为论文目前这个图片不太合格。   2 、 图表题双语；撰写格式不太规范，建议多看相关文 。   3 、 文章讨论处必须简言概括文章创新点和局限性，如谁开始这个蛋白的研究。   回复 ：  

